n
S|nc TECNOLOGIA

Cientificos desarrollan una herramienta
informatica para descubrir las relaciones
entre los genes

El grupo ‘Mineria de Datos’, liderado por el profesor de la UPO Jesus Aguilar,
ha publicado los resultados de su investigacion en la prestigiosa revista BMC
Bioinformatics.
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Jesus Aguilar es el responsable de la investigacion

El grupo de investigacion “Mineria de Datos”, liderado por Jesus Aguilar,
profesor de la Universidad Pablo de Olavide, ha desarrollado una aplicacion
informatica con potencial para descubrir las relaciones mantenidas entre los
genes durante procesos bioldgicos. Partiendo de datos de expresion génica,
esta nueva metodologia es capaz de describir qué esta ocurriendo en un
grupo de genes, generando un modelo de interaccién. Los resultados del
estudio, en el que participan los cientificos José Riquelme e Isabel
Nepomuceno, de la Universidad de Sevilla, han sido publicados
recientemente en la prestigiosa revista BMC Bioinformatics, con el titulo
"Inferring gene networks with model trees".
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“Desde hace afios sabemos que los genes interactian en los procesos
bioldgicos, pero no basta con saber cuales estan implicados en un proceso
sino que también es necesario conocer como interactian y se regulan entre
ellos”, sefiala Jesus Aguilar. Para avanzar en esta linea de conocimiento, los
investigadores proponen un método de extraccion de asociaciones entre
genes basados en arboles de regresion, modelos utilizados en el area de la
mineria de datos para definir la relacion entre una o mas variables en una
region del espacio.

Para validar su propuesta, el grupo de cientificos ha probado con éxito la
metodologia con datos de dos organismos muy estudiados: la bacteria
Escherichia coliy la levadura Saccharomyces cerevisiae, utilizada para la
produccion de pan o cerveza. “Los resultados obtenidos han sido muy
satisfactorios en comparacion con otros métodos estadisticos”, sefiala el
investigador. En este sentido, para contribuir a la correccion de la
informacidn obtenida, esta nueva herramienta cuenta con un sistema que
minimiza la aparicion de errores, basado en test estadisticos aplicados en
algunas fases criticas de la metodologia y cuyos resultados se validan,
posteriormente, con diferentes bases de datos de informacion bioldgica.

Aunque el método desarrollado por este grupo de cientificos puede ser
aplicado en multitud de campos distintos a la biomedicina, el caracter
prometedor de la investigacion ha llevado a que esta herramienta de analisis
se esté aplicando para encontrar las razones por las que determinados
pacientes de infarto de miocardio presentan evoluciones mas favorables que
otros con disfuncién ventricular. Un proyecto para el que cuentan con la
colaboracion del Laboratorio de Investigacion Cardiovascular del Centro de
Investigacion Publica de Salud de Luxemburgo. De forma independiente, el
método se esta aplicando a la enfermedad de Alzheimer.

El grupo del profesor Jesus Aguilar, reconocido internacionalmente en el
campo de la Mineria de Datos, también desarrolla investigaciones aplicadas
en Bioinformatica, asi como en el andlisis de datos industriales y
empresariales, siendo pioneros en el area del Business Intelligence. El
profesor Aguilar lidera varios proyectos de investigacién nacionales e
internacionales, y es editor jefe de la revista BioData Mining (BioMed
Central). Ademas, ejerce de evaluador de proyectos para varios programas
nacionales y algunas agencias internacionales (entre otros: FP VII-Comisién
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Europea, Francia, Irlanda, Argentina y Holanda).
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