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Secuencian el genoma del humano
moderno mas antiguo conocido

La revista Nature publica esta semana la secuenciacion del genoma del
‘Hombre de Ust-Ishim’ un varén anatomicamente moderno, que vivié en
Siberia hace 45.000 afos, antes de la separacion de las poblaciones de
Eurasia occidental y oriental. El analisis genético indica que humanos

modernos y neandertales se cruzaron hace entre 50.000 y 60.000 afos.

22/10/2014 19:00 CEST

Un investigador en el laboratorio de ADN antiguo en el Instituto Max Planck de Antropologia

Evolutiva. / MPI-EVA.

La revista Nature publica esta semana la secuenciacion del genoma de un
varén humano denominado ‘Hombre de Ust-Ishim’, anatdmicamente
moderno (Homo sapiens), que vivié en Siberia hace 45.000 afos.

El trabajo, realizado a partir de su fémur fésil, proporciona informacién
detallada sobre la historia temprana de los humanos modernos fuera de
Africa, y ayuda a identificar cudndo se cruzaron estos individuos y los
neandertales.
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“Estamos muy emocionados de tener una secuencia del
genoma de alta calidad de este humano moderno
temprano’, exclama Kelso

“Estamos muy emocionados de tener una secuencia del genoma de alta
calidad de este humano moderno temprano. Esta persona vivio en el
momento en el que los neandertales todavia estaban presentes en Europa 'y
Asia occidental”, declara a Sinc Janet Kelso, del Instituto Max Planck de
Antropologia Evolutiva y coautora del estudio.

Segun la investigadora, la secuenciacion de este genoma, asi como el de
otros obtenidos anteriormente de humanos arcaicos —de un neandertal y un
denisovano— son de una calidad “tan buena” como las secuencias del
genoma que estan disponibles para los humanos actuales.

“Al proporcionar estos genomas como recurso publico, esperamos obtener
muchos mas conocimientos sobre la historia de los humanos modernos”,
enfatiza Kelso.
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Svante Paabo y Nikolay Peristov con el fémur Ust-Ishim. / Bence Viola.
Las claves del genoma de Ust'-Ishim

Este individuo, Ust-Ishim, es el humano moderno mas temprano conocido
que vivio fuera de Africa y Oriente Medio, asi como el mas antiguo de este
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grupo del que se ha secuenciado el genoma —el anterior era el genoma del
chico de Mal'ta de hace 24.000 afios-.

“Sabemos, por esta secuenciacion, que Ust'-Ishim esta muy relacionado
tanto con los asiaticos actuales, como con los primeros europeos”, expone
la investigadora.

Debido a esto, los cientificos concluyen que la poblacion a la que pertenecié
Ust- Ishim se separ6 de los ancestros de los actuales europeos y asiaticos
antes, o por lo menos al mismo tiempo, que estos grupos divergieron entre

s

SI.

“Quizas lo mas interesante aqui es que encontramos una evidencia directa
de la presencia de un humano moderno en Siberia hace 45.000 afios, lo que
indica que las primeras migraciones humanas modernas en Eurasia no
fueron unicamente a través de una ruta meridional como se habia sugerido
anteriormente”, subraya Kelso.

Extraccion de ADN

Extrajeron una pequefa cantidad de hueso del fémur con
un taladro para dentistas

La extraccion de ADN y la posterior secuenciacion se llevé a cabo en una
sala limpia en el Instituto Max Planck en Leipzig (Alemania).

El trabajo se hizo a partir de la extraccion de una pequefa cantidad de hueso
del fémur, utilizando un taladro para dentistas.

A partir de este polvo de hueso, el ADN fue extraido por medio de técnicas
especiales disefiadas para optimizar la cantidad de ADN que se puede
recuperar a partir de huesos antiguos.

Tenia tanto de neandertal como los humanos actuales

Los investigadores encontraron que la cantidad de ascendencia neandertal
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del hombre Ust-Ishim es muy similar a las personas de hoy en dia.

“Las longitudes de los segmentos de ADN neandertal de su genoma son
mucho mas largos que los que se encuentran en los seres humanos
actuales, porque vivia mas cerca de la época en la que se cruzaron. No
tuvieron tiempo para llegar a reducir dicho tamafo en tan pocas
generaciones”, afiade la cientifica.

El estudio indica que los antepasados de Ust-Ishim se mezclaron con los
neandertales aproximadamente entre 7.000 y 13.000 afios antes de que este
individuo viviera —hace entre 50.000 y 60.000 afios —, muy préximo en el
tiempo de la época de la gran expansion de los humanos modernos fuera de
Africa y el Oriente Medio.

Por ultimo, el genoma del Hombre de Ust™-Ishim proporciona una nueva
manera de estimar la tasa de mutacion en los seres humanos modernos.

“Esta es actualmente un area de investigacion muy activa y bastante
controvertida. Existen dos métodos para su estudio: uno filogenético y otro
estimado a partir de datos de linaje familiar”, explica Kelso.

El ADN antiguo proporciona una estimacion independiente de la tasa de
mutacion humana, que coincide con las estimaciones de los estudios de
linaje, y sugiere que entre una y dos mutaciones por afio se han acumulado
en los genomas de las poblaciones de Europa y Asia desde que vivi6 el
Hombre de Ust-Ishim.
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